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Sao os chimpanzés 99,4% idénticos
aos seres humanos?

Dr. Timothy G. Standish, do Geoscience Research Institute

RESUMO

Existem muitas estatisticas que apa-
rentemente indicam precisdo na seme-
lhanga entre os genomas do ser huma-
no e do chimpanzé. Embora um exame
precipitado dos chimpanzés e dos seres
humanos conduza de maneira razoavel
a expectativa de que os seus DNAs de-
veriam ter certa semelhanca entre si e
de que eles seriam mais semelhantes
entre si do que poderiam ser ao de ou-
tros organismos, freqlientemente essas
semelhangas s&o exageradas e carecem
da precisdo que usualmente se supoe.
Em parte, isso é uma consequiéncia das
técnicas utilizadas para comparar as se-
qliéncias, as quais proporcionam de fato
numeros exatos, mas que ndo apontam
necessariamente para a diferenga ou a
semelhanga entre as seqliéncias. Outro
fator € a maneira pela qual se podem dis-
por os dados - antes da analise ou como
parte do processo da analise. Em dlfima
instancia, as semelhangas do DNA se as-
semelham filosoficamente as semelhan-
cas morfologicas e a sua interpretagédo

depende em grande parte da estrutura
conceitual filoséfica pela qual elas sao
consideradas.

Ha pouco tempo os 6nibus da minha re-
dondeza apareciam com um aviso hovo em
cores na sua parte traseira. Em letras de im-
prensa, proclamava que os seres humanos e
os chimpanzés sdo 98% idénticos' e acres-
centava: “Venha conhecer os seus parentes’”.
Nao estou seguro quanto a eficacia desses
anuncios como método de atrair visitantes
a nova exposigcdo de simios no Jardim Zoo-
l6gico, mas para a minha filha, estudante da
sétima série, eles a impressionaram. Quan-
do estatisticas como essas que parecem tao
precisas chegam a campanhas publicitarias
é provavel que figuem gravadas nas mentes
tanto de criangas como de adultos. Mas, de
onde surgem esses numeros? E o que eles
significam na realidade?

MUITOS NUMEROS, POUCA PRECISAO
Mesmo um exame superficial dos per-
centuais de semelhanga entre 0 genoma do
chimpanzé e do ser humano revela rapida-
mente que toda a percepgao de precisao é

iluséria. E comum que aparega o niimero de
98%?2, assim como outros valores diversos.
Por exemplo, 99,4% ¢é outro valor publicado
que parece ser mais preciso e faz aumentar
0 parentesco entre os seres humanos e os
chimpanzés.® Quando se comparam par-
tes dos genomas humano e do chimpanzé,
um trabalho sugeriu® que eles s&o cerca de
98,77% idénticos. Por outro lado, algumas
comparagdes publicadas anteriormente re-
lativas a parte dos genomas humano e dos
chimpanzés haviam diminuido essa estima-
tiva para 95%.°

Quando em 2005 foi publicada uma co-
pia mais ou menos completa do genoma do
chimpanzé,® a concluséo foi de que os geno-
mas do ser humano e do chimpanzé eram
96% semelhantes. Apesar dessa estimativa
ser significativamente menor do que a maio-
ria das anteriores, esse novo valor levou a
Frans de Waal, especialista em primatas da
Emory University, a proclamar: “Darwin ndo
foi somente provocador ao dizer que descen-
demos dos simios, mas também nao foi sufi-
cientemente longe... Somos simios em todos
0s aspectos, desde nossos bragos compri-



Figura 1
DIVERSAS MUTACOES DO DNA

Micromutagdes ou Mutagdes Pontuais:
Alteragdes em um ou alguns poucos nucleotideos:
Substituigdo - colocagédo de um nucleotideo em lugar de outro
Estas mutacdes comumente tém menor impacto.
Sequiéncia do DNA: AGTTCAG - TAC - TGA-ACA - CCA-TCA...

@—w

Sequiéncia do DNA: AGTTCAG - TAC - TGA - AAA- CCA-TCA...

Sequéncia da proteina: W

Deslocamento por perda ou insergao - Perda ou inser¢gdo de um ou mais nucleotideos:
Pode haver um grande impacto, destruindo a fungdo de uma proteina ou causando outros problemas.
Sequéncia do DNA: AGTTCAG - TAC - TGA-ACA - CCA-TCA... Neste exemplo ¢ retirada a letra
A . C indicada em italico na primeira
Sequéncia da proteina:

9 P seqliéncia de DNA, alterando o
coédon Cys para Leu, e alterando
também o significado dos cédons
subseqlientes.

Quando a letra C indicada em italico
no primeiro DNA é substituida

pela letra A indicada em italico no
segundo DNA, o codon ACA para
Cys se transforma no codon AAA
para Phe.

Sequéncia da proteina:

Sequéncia do DNA: AGTTCAG - TAC - TGA-AAC - CAT - CAA...
Sequéncia da proteina

Macromutagoes:
Grandes alteracdes, as vezes visiveis nos cromossomos utilisando um microscépio optico.
Delegéao - Perda de se¢gdes em um cromossomo
Cromossomo original

\V Segmento de cromossomo deletado

Duplicacao - Duplicagao de segbes de cromossomos

Cromossomo original

Segmento duplicado

Inversao - Mudanga de orientagao de segbes de cromossomos
Cromossomo original

Segmento invertido

Translocagéao - Deslocamento de parte do cromossomo para outra parte
Cromossomo original

Segmento translocado

dos e corpos sem cauda até nossos habitos
e temperamento”.”

Certamente, Darwin foi sim suficientemen-
te longe sem a ajuda da tecnologia modema
de seqlienciamento de DNA. N&o ¢é verdade
a cantilena proclamada frequentemente, de
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que Darwin jamais afirmou que os seres hu-
manos descendiam dos simios.® Em seu livro
A Origem do Homem, Darwin dedica todo o
capitulo 6, intitulado “Sobre as afinidades e a
genealogia do homem”, a desenvolver o argu-
mento de que os seres humanos s&o simios,

e portanto, da mesma forma que os demais
simios, descenderam de um ancestral comum
a todos os simios, ele mesmo um simio.® Um
dos grandes partidarios de Darwin, Thomas
Henry Huxley, fez com que esse argumento
fosse divulgado ja em 1863,"° somente quatro



anos apds a publicagao do livro A Origem das
Espécies de Darwin, e muito antes da publica-
¢ao do A Origem do Homem.

“HOMOLOGIA”,
DARWINISMO E CRIAGAO

Dentro dos limites do pensamento
darwinista, as semelhangas entre os orga-
nismos, que freqlientemente se denominam
homologias, sdo tratadas como evidéncias
de ancestralidade comum. Dessa maneira,
pensa-se que dois organismos que possuem
mais coisas comuns entre si do que com um
terceiro organismo tém um antepassado co-
mum mais recente do que teriam em relagao
com essa terceira criatura. Por exemplo, tanto
as ras como as vacas possuem olhos do tipo
de camara, quatro patas e muitas outras ca-
racteristicas comuns, mas as lombrigas ndo
tém estas caracteristicas, de maneira que, de
acordo com o pensamento darwinista, as ras
€ as vacas possuem um antepassado comum
mais recente do que qualquer dos dois em re-
lagéo as lombrigas. Ao referir-se ao seqlen-
ciamento de DNA, foi aplicada a mesma I6-
gica: quando se percebe que os chimpanzés
e 0s seres humanos possuem mais DNA em
comum do que qualquer um destes em rela-
¢a0 a outros organismos, o que é visto como
uma forte confirmacao das idéias de Darwin.
Entretanto, o DNA possui algo mais, ja que é
0 proprio material genético que se transmite
de pai para filho.

Sob uma perspectiva criacionista, a se-
melhanga do DNA dos seres humanos e dos
chimpanzés nada tem de surpreendente. De
todos os animais, os chimpanzés e os gorilas
s80 0S que mais Sse parecem com OS Sseres
humanos. Seria alarmante descobrir que o
Criador teria voltado a sua prancheta de pro-
jetos para criar um cédigo completamente di-
ferente para o chimpanzé. Isso seria ilégico,
algo como observar que os automdveis Toyo-
ta Camry e Corolla séo parecidos e ent&o pre-
dizer que os projetos de engenharia desses
automodveis devem ser completamente dife-
rentes. Os simios se parecem mais com os
seres humanos do que as vacas porque, entre
outras coisas, o seu DNA é mais semelhante
ao dos seres humanos. Isso significa que, se
bem que as semelhangas das seqiiéncias de
DNA parecam ser exatamente o que os cria-
cionistas e evolucionistas esperam, alguns
darwinistas agem como se isso confirmasse
de alguma forma o pensamento darwinista e
refutasse de algum modo o Criacionismo.

EXPLICANDO AS DIFERENCAS

Uma pergunta ainda mais interessante
que a criagao explica muito bem e o darwinis-
mo afirma explicar, € de que maneira surgiram
essas diferencas entre o genoma dos seres
humanos e o do chimpanzé. A explicagao
disso exige conhecer as diversas espécies
de diferengas que poderiam existir entre os
dois genomas. A Figura 1 resume algumas
dessas diferengas. Apesar das analogias com

a linguagem n&o serem perfeitas, existem su-
ficientes semelhangas entre a maneira com
que o DNA codifica a informacéo e a forma
com que as letras codificam a informagéo na
nossa lingua portuguesa, de maneira que é
possivel apresentar — utilizando exemplos de
nossa lingua — uma ilustragdo geral dos pro-
blemas inerentes e decidir quao semelhantes
sao0 duas sequéncias de DNA.

Lembremos que o DNA é codificado em
“letras” moleculares denominadas bases. Di-
ferentemente da lingua portuguesa, no “idio-
ma” do DNA existem somente quatro letras,
que se abreviam como A, T, G e C. Entéo,
imaginemos duas sequéncias de DNA:

1. GAATGC

2. TAATGA

Ha um total de seis letras em cada uma
dessas sequiéncias e elas so diferem entre si
em duas bases, a primeira e a Ultima de cada
sequéncia. Se somente se comparar o nime-
ro de letras em comum, entdo essas seqién-
cias seriam 2/, ou 67% idénticas. Um exemplo
semelhante seria dado em portugués pelas
palavras “tia” e “mia”, que séo 67% idénticas
se considerarmos as letras, embora seus sig-
nificados sejam completamente diferentes.
No exemplo anterior do DNA, se essas duas
sequiéncias fossem parte de um gene codifi-
cador de proteina, teriam significados comple-
tamente diferentes.

No momento da codificagéo para a produ-
¢ao de uma proteina, o DNA utiliza palavras
denominadas cédons, que sao compostos
por trés bases. Cada cddon codifica um ami-
noacido e as proteinas sao simplesmente
sequiéncias especificas de aminoacidos que
foram agrupadas. Nesse caso particular, as
letras GAA da primeira sequiéncia se referem
ao aminoacido acido glutamico (glutamato), e
as letras TGC ' referem-se a um aminodcido
muito diferente chamado cisteina. Os codons
da segunda sequéncia TAA e TGA, embora
difiram em uma base de cada um dos codons
do DNA da primeira sequéncia, tém significa-
dos totalmente diferentes. De fato, nenhum
deles codifica um aminoacido. Esses codons
sao chamados “codons finalizadores”, ja que
atuam como pontos no fim de uma frase na
linguagem do DNA, isto &, sinalizam onde ter-
mina a codificacdo do DNA em uma proteina.

PEQUENAS MUDANCAS
E GRANDES DIFERENCAS

A licdo que deve ser lembrada de tudo
isso € que mudangas relativamente pequenas
no DNA podem fazer uma grande diferenca.
Esta é a caracteristica comum tanto das sequ-
éncias de DNA como das palavras em nossa
lingua. As vezes somente deslocar uma letra
para uma posicao diferente dentro de uma
palavra pode fazer uma enorme diferenca.
No DNA, os codons GGU e UGG codificam
aminoacidos, porém o primeiro codifica 0 ami-
noacido mais simples, a glicina, enquanto que
o segundo codifica o triptofano, que esta entre
0s aminoacidos maiores e mais complexos.

SEQUENCIA 1:
BETAGLOBINA HUMANAA (HB A)
ATGGTGCATC TGACTCCTGA
GGAGAAGTCT | GCCGTTACTG
CCCTGTGGGG | CAAGGTGAAC
GTGGATGAAG TTGGTGGTGA
GGCCCTGGGC | AGGCTGCTGG
TGGTCTACCC TTGGACCCAG
AGGTTCTTTG AGTCCTTTGG
GGATCTGTCC ACTCCTGATG
CTGTTATGGG CAACCCTAAG
GTGAAGGCTC | ATGGCAAGAA
AGTGCTCGGT GCCTTTAGTG
ATGGCCTGGC | TCACCTGGAC
AACCTCAAGG GCACCTTTGC
CACACTGAGT GAGCTGCACT
GTGACAAGCT GCACGTGGAT
CCTGAGAACT TCAGGCTCCT
GGGCAACGTG | CTGGTCTGTG
TGCTGGCCCA | TCACTTTGGC
AAAGAATTCA CCCCACCAGT
GCAGGCTGCC TATCAGAAAG
TGGTGGCTGG TGTGGCTAAT

GCCCTGGCCCACAAGTATCACTAA

SEQUENCIA 2:
BETAGLOBINA HUMANA S (HB S)
ATGGTGCATC TGACTCCTGT
GGAGAAGTCT | GCCGTTACTG
CCCTGTGGGG | CAAGGTGAAC
GTGGATGAAG TTGGTGGTGA
GGCCCTGGGC | AGGCTGCTGG
TGGTCTACCC TTGGACCCAG
AGGTTCTTTG AGTCCTTTGG
GGATCTGTCC ACTCCTGATG
CTGTTATGGG CAACCCTAAG
GTGAAGGCTC ATGGCAAGAA
AGTGCTCGGT GCCTTTAGTG
ATGGCCTGGC | TCACCTGGAC
AACCTCAAGG GCACCTTTGC
CACACTGAGT GAGCTGCACT
GTGACAAGCT GCACGTGGAT
CCTGAGAACT TCAGGCTCCT
GGGCAACGTG | CTGGTCTGTG
TGCTGGCCCA [ TCACTTTGGC
AAAGAATTCA CCCCACCAGT
GCAGGCTGCC TATCAGAAAG
TGGTGGCTGG TGTGGCTAAT

GCCCTGGCCCACAAGTATCACTAA
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Um exemplo em nossa lingua seria simples-
mente remover a letra “r’ da palavra “rato” e
criar uma palavra completamente diferente
como “ato”.

Na pagina anterior temos um exemplo
de duas sequéncias de DNA que diferem em
menos de 1%, porém produzem resultados
muito diferentes:

Existem 444 bases em cada uma des-
sas seqliéncias que diferem em somente
uma base, a vigésima, na primeira linha da
seqliéncia (ressaltada em negrito).'? Assim,
a diferenca sequencial entre estas sequén-
cias & de 0,225%. Elas s&o 99,775% idén-
ticas, e embora a primeira sequéncia codi-
fique uma das proteinas da hemoglobina
normal, a segunda seqiiéncia codifica uma
proteina anormal, que causa a anemia fal-
ciforme, uma enfermidade genética devas-
tadora.™ A diferenca de 0,225% na sequién-
cia de DNA se traduz em uma diferenca de
0,676% na sequéncia da proteina, e essa
diferenga minima ocasiona uma séria en-
fermidade. Nem todas as mudancgas desta
ordem tém um impasse tdo grande, entre-
tanto esta ilustragéo serve para mostrar que
pequenas diferengas nas seqiiéncias de
DNA podem produzir (e de fato produzem)
diferencas enormes nos organismos.

QUANTIFICANDO
SEMELHANCAS E DIFERENGCAS

Como se determina se realmente duas
sequéncias sdo essencialmente as mesmas
ou sao totalmente diferentes? Obviamente,
olhando simplesmente para as letras indivi-
duais, isso nao sera suficiente para determi-
nar se os dois documentos sao diferentes
ou semelhantes. As mesmas letras exatas
do alfabeto sdo utilizadas para codificar in-
formagao na versao Almeida da Biblia e no
livro A Origem das Espécies. No DNA sao
utilizadas exatamente as mesmas bases
para codificar a informagédo nos seres hu-
manos e na pequena bactéria Escherichia
coli que vive em nosso intestino. Ao compa-
rar livros, pode ser que muitas ou até todas
as palavras utilizadas sejam as mesmas,
embora os livros sejam claramente diferen-
tes. Ao comparar os organismos, os coédons
utilizados para codificar as proteinas podem
ser os mesmos, mas 0s organismos séo di-
ferentes. Fica claro que um fator importante
a ser levado em conta ao comparar as se-
guéncias de DNA é o tamanho das sequén-
cias comparadas. Isso ¢ ilustrado no exerci-
cio dado no fim deste capitulo.

Outro fator importante a ser considerado
ao comparar as seqiiéncias de DNA é que a
maneira com que a informagao que codifica
a forma em que o DNA é expresso como
proteina se mostra muito diferente da forma
em que expressamos as coisas em nossa
lingua. Embora seja comum pensar no DNA
como codificador principalmente de protei-
nas, este ndo é o caso no homem: somente
cerca de 3% do DNA humano na realidade
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codifica proteinas. No passado, pensava-se
que os 97% restante eram simplesmente
desperdicios do processo evolutivo e cons-
tituiam essencialmente “DNA lixo”. Com o
tempo, tornou-se evidente que uma parte
consideravel desse DNA né&o codificado re-
gula a produgao de proteinas, enquanto que
outras partes participam de atividades vitais
adicionais.™

Nos genomas humano e dos chimpan-
zés, grande parte deste DNA néo codifi-
cado encontra-se na forma de sequiéncias
repetidas. E dificil calibrar a importancia
dessas seqiiéncias repetidas ou mesmo
avalia-las, ja que apresentam desafios
Unicos para as técnicas modernas de se-
qglienciamento de DNA. E por isso que,
embora falemos da seqiiéncia do geno-
ma humano como algo completo, ela ndo
esta realmente 100% completa. Como se
supOs que as sequéncias repetidas ndo
tinham importancia, estas foram ignoradas
em algumas comparagdes de seqliéncias.
Por exemplo, nos estudos sobre os quais
se baseia a percentagem de 98% de se-
melhanga entre o DNA do ser humano e o
do chimpanzé, o DNA repetitivo foi elimina-
do antes de ser feita a comparagdo.’ Isto
€ vagamente analogo a comparagao das
palavras utilizadas em dois livros depois de
serem removidas as palavras mais comuns
em um idioma, algo que claramente pode-
ria desviar o resultado de qualquer compa-
ragao estatistica.

Um fator adicional que complica a obser-
vagao de comparagdes entre os genomas
de organismos diversos & que as diferengas
parecem estar concentradas em areas es-
pecificas de seus genomas, e nao distribu-
idas de maneira aleatéria. Por exemplo, os
genomas humano e do chimpanzé apresen-
tam essa variagdo com relagdo a quantida-
de de diferencgas existentes entre segmen-
tos analogos, o que sugeriu que no passado
ambos 0s organismos tivessem evoluido
até se tornarem espécies separadas, e en-
tdo se separaram durante milhdes de anos
antes de voltar a se unir ha cerca de 6,3
milhdes de anos, para entdo se separarem
outra vez."® Esta variagdo da quantidade de
diferencas evidentes nas seqiiéncias néo se
encontra somente a nivel de DNA, mas tam-
bém em genes especificos que codificam
proteinas especificas. Por exemplo, certo
numero de genes que sabidamente desem-
penham um papel no desenvolvimento do
sistema nervoso possui — e isso nao é sur-
presa — maiores diferencas do que a média
das diferengas entre os genes humanos e
os do chimpanzé. Os darwinistas atribuem
isso a “selegdo positiva” desses genes,
porém nao fica claro como determinar por-
que essa selecdo haveria operado nesses
genes relacionados com a inteligéncia dos
antepassados humanos e ndo nos antepas-
sados do chimpanzé. E dificil imaginar que
a inteligéncia se adapta somente aos seres

humanos e seus antepassados. Entretanto,
essas variagdes no grau de diferengas entre
os diversos segmentos de DNA nao estdo
restritas a genes individuais ou a parte de
cromossomos. Existem diferengas notavel-
mente pequenas entre 0s Cromossomos
X do chimpanzé e os dos seres humanos,
em comparagao com as diferengas existen-
tes entre os outros cromossomos. N&o fica
claro de imediato de que maneira a selegéo
natural poderia ter feito isto, e parece ser
necessario algum tipo de distor¢éo para fa-
zer com que os dados se encaixem com as
pressuposiges darwinistas.

COISAS DISTINTAS DERIVADAS
DE PARTES SEMELHANTES

Existe ainda outra profunda diferenga
entre a forma com que funcionam o geno-
ma humano e o do chimpanzé, e pode ser
que isso seja de maior impacto sobre o fato
de que esses genomas nao produzem or-
ganismos essencialmente idénticos. Com-
preender isso exige uma forma levemente
diferente de ver o papel que desempenham
as proteinas nos seres vivos. O DNA codi-
fica as proteinas de maneira muito seme-
lhante a que uma lista de especificagdes
pode definir qual o tipo de parafuso ou pega
é utilizado em uma maquina. Podem-se
combinar muitas partes de diversas formas
para obter tipos diferentes de maquinas.
Por exemplo, se se perdesse um parafu-
so da paleta que mantém unidos um par
de tesouras, seria possivel substitui-lo por
um parafuso de cabega oca. Ao contrario,
poderia ser possivel tomar as mesmas par-
tes ou partes muito semelhantes as encon-
tradas numa maquina e combina-las para
produzir um mecanismo muito diferente.
Por exemplo, seria possivel combinar um
feixe de suspenséo, alguns parafusos, ca-
bos e algumas outras partes de um veiculo
para fabricar um excelente arco para atirar
flechas.

Qual é a relagéo de tudo isto com o ge-
noma humano e o do chimpanzé? Embo-
ra seja tentador pensar que as diferengas
entre os seres humanos e os chimpanzés
sdo os resultados entre as diferengas de
suas respectivas proteinas, na realidade
as diferengas sao provavelmente resultado
das formas com que as partes das protei-
nas se agrupam e nao das diferengas entre
elas. Isso caracteriza exatamente o que se
vé quando se produzem proteinas indivi-
duais a partir da informagédo encontrada
nos genomas humano e dos chimpanzés,
respectivamente. A verdade é que os ge-
nes se exprimem de maneira muito dife-
rente nos diversos primatas, ai incluidos
os seres humanos e os chimpanzés. Estas
diferengas na expressdo dos genes pare-
cem ser o resultado das diferengas de um
subgrupo de proteinas chamado “fatores
de transcrigdo”.?® Nao deveria ser surpre-
endente descobrir que os darwinistas tam-



bém atribuem essas diferengas a “selegédo
positiva”.

Nao é simplesmente que as proprias
proteinas se combinam sob diversas for-
mas para formar os diferentes tipos de
seres vivos; no que diz respeito aos chim-
panzés e aos seres humanos, os proprios
genomas se agrupam de maneiras distin-
tas interessantes. Por exemplo, durante
a reproducédo sexuada, o DNA de ambos
os pares é embaralhado da mesma forma
que as cartas de um baralho para criar os
cromossomos Unicos que estardo no es-
permatozoide e no o6vulo e, consequen-
temente, na descendéncia de um casal.
Quando isso acontece, o DNA tem que ser
quebrado fisicamente e entao colado outra
vez. Esse processo € complexo e néo se
produz ao acaso. Os locais onde se pro-
duzem esses cortes e novas combinagdes
(recombinagdes) séo diferentes nos cro-
mossomos dos chimpanzés e nos cromos-
somos humanos.

RESUMO E PRECAUGAO

Entdo, os seres humanos sdo idénticos
aos simios? Aresposta a que se chega de-
pendera, em grande parte, das pressupo-
sicdes filosoficas que sejam incorporadas
aos dados. Neste trabalho, tentei mostrar
que os valores dados pelos percentuais
de diferengas entre os genomas huma-
no e do chimpanzé carecem da preciséo
que se atribui ao seu uso. Assim mesmo,
os lugares dos respectivos genomas que
sé&o comparados fardo uma diferenca mui-
to grande nas conclusdes a serem tiradas.
Em dltima analise, a maneira pela qual se
traduz a informagado do DNA codificado a
proteina, e finalmente aos seres vivos, dife-
re profundamente entre os seres humanos
e os simios. Se alguém assim desejasse,
poderia enfatizar as abundantes diferen-
gas entre o DNA do ser humano e o do
chimpanzé. Mesmo assim, € digno de nota
que, a medida em que se publica mais in-
formagdes que comparam os genomas, as
diferengas parecem ser mais profundas do
que se pensava ha uns poucos anos atras.
Porém, seria ridiculo sugerir que os chim-
panzés ndo sdo mais semelhantes aos
seres humanos do que as ras, os peixes,
as moscas ou as aves. Em qualquer grupo
de objetos ou criaturas, alguns se parecem
mais com outros. A grande pergunta é a
que concluséo se deveria chegar a partir
dessas semelhangas e diferencas.

Existe ainda algo mais que deveria
servir de alerta a quem deseje chegar a
conclusdes gerais, e isso € a maneira pre-
ocupante pela qual os defensores tanto do
darwinismo quanto do criacionismo tém
utilizado dados, no passado, em defesa
de suas diferentes posturas. Em nossa
propria igreja existem numerosas declara-
¢Oes publicadas que, na ocasido, provavel-
mente ndo ajudaram e que hoje parecem

inquietantes. Por exemplo, Urias Smith
sustentava na primeira pagina da revista
denominacional Review and Herald que
“Os naturalistas afirmam que a linha divi-
soria entre os seres humanos e os animais
foi perdida em confus&o. Isso é impossivel,

ja que eles mesmos afirmam saber exata-

mente onde termina o ser humano e come-
¢a o animal”.?2 Essa linha de pensamento
também pode ser encontrada em decla-
ragdes posteriores, como a de Dores Ro-
binson, secretaria de Ellen G. White, que
escreveu: “Qualquer pessoa que observe
o chimpanzé, o gorila e o orangotango, ndo
achara dificil crer que eles tém algum an-
tepassado comum com a raga humana. ...
E muito mais razoavel crer que os simios
descenderam do homem...” % Por outro
lado, pelo menos um darwinista baseado
em sua compreensdo da semelhanga dos
98% entre os genomas humano e do chim-
panzé defendeu a aterradora perspectiva
de criar quimeras humano-simias, “ja que
nestes obscuros dias de anti-evolucionis-
mo ignorante, em que existem fundamen-
talistas religiosos na Casa Branca que
controlam o Congresso e tentam distorcer
0 ensino da ciéncia em nossas instituicdes
educacionais, uma dose poderosa de rea-
lidade biologica seria realmente saudavel.
E esta é precisamente a mensagem que
poderiam transmitir os clones de quimeras,
hibridos ou espécies mistas”.?

A Biblia é explicita com relagéo ao lugar
especial do ser humano na criagao. “E criou
Deus 0 homem a sua imagem, aimagem de
Deus o criou; macho e fémea os criou”.?® De-
vido a sua propria natureza e ao fato de que
agora vemos “por espelho, obscuramente”,?®
a ciéncia ndo pode trazer respostas definiti-
vas sobre a natureza da humanidade; suas
conclusdes sao invariavelmente tentativas e
estao sujeitas ao filtro filosofico através do
qual os dados séo analisados. Embora com
essas limitagbes, € interessante observar
que existe a clara tendéncia, que é eviden-
te em algumas outras areas da ciéncia, de
que, a medida que aumenta a compreensao
e se acumulam os dados, as afirmacgbes
temerarias do passado, que pareciam ser
inconsistentes com as perspectivas biblicas
tradicionais, séo postas em duvida, enquan-
to que as perspectivas consistentes com as
afirmacdes biblicas parecem se tornar mais
sustentaveis.
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Figura 2

Esta fotografia mostra mais de trinta fosseis de estrelas do mar (Equinodermas) conservados em uma placa de rocha arenitica de granulagdo média.
A posicao, abundancia e caracteristicas de fossilizagao das estrelas do mar sugerem em que condigdes ocorreram a morte e o soterramento.
¢ Os individuos estao uniformemente fossilizados, isto €, ndo apresentam diferentes etapas de decomposicéo, o que sugere que ndo se acumularam gradual-
mente mas sim instantaneamente ou em um curto intervalo de tempo.
o Existe superposi¢ao de numerosos individuos, o que sugere que eles foram acumulados pelo efeito de alguma corrente de agua. Um acimulo gradual poderia
ter deixado alguns individuos superpostos, mas seria duvidoso que fossem tdo abundantes e em espago tao reduzido.
¢ A conservagao das estrelas do mar por si s6 sugere soterramento rapido em curto intervalo de tempo apds a morte. Os individuos n&o apresentam sinais de
decomposigao por outros organismos do leito marinho e também nao existem sinais de decomposigao bacteriana, o que seria indicativo de longa exposi¢ao
no fundo do mar.
» O sedimento consiste de areia de granulagdo média, o que sugere um evento de deposi¢ao com elevada energia no fundo do mar.
Estas caracteristicas indicam que as estrelas do mar sofreram algum episédio catastréfico que ocasionou sua morte e rapido soterramento em um curto intervalo
de tempo. (Este pedaco de rocha foi comprado na exposicao internacional de fosseis de Tucson, Arizona, em 2007 e esta exposto atualmente no GRI, Loma Linda,
Califérnia, Estados Unidos).
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